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一、疫情概况
（一）我国内地疫情

浙江省卫计委2月23日通报，在对该省首例寨卡病毒病患者同团旅游人员健康监测中，新发现两例输入性寨卡病毒感染确诊病例。

两病例为父子关系，义乌市人。父，38岁；子，8岁，同赴寨卡病毒病流行地区斐济、萨摩亚旅行，旅行期间有蚊虫叮咬史。目前，两患者均在接受隔离治疗，体温正常，病情已明显好转。     
（二）国际疫情

    WHO更新态势简报（2月19日）：上周全球新增2个寨卡病毒流行地区，即阿鲁巴和博内尔，均位于美洲。2007年以来，全球共有48个国家或地区有寨卡病毒流行的证据，其中2015年以来，报告寨卡病毒病本地传播病例的国家或地区36个；有间接证据表明存在本地传播的国家或地区6个；近期未报告病例、但曾经证实寨卡病毒传播的国家或地区5个；以及出现本地病例、但尚无蚊媒传播疫情的国家或地区1个（详见附表１和图１）。
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图1  2007-2016年全球寨卡病毒流行国家或地区分布（数据来源WHO）

截至2016年2月11日，美洲共有28个国家或地区发生了本地传播疫情。据巴西卫生部估计（鉴于疫情规模，巴西已不再统计寨卡病毒病病例数），自疫情暴发以来，巴西寨卡病毒病发病数在497593例至1482701例之间。2015年10月至2016年2月6日，哥伦比亚累计报告寨卡病毒病病例31555例，其中确诊病例1504例。2015年10月至2016年1月31日，非洲佛得角共报告7259例寨卡病毒病疑似病例。　
二、相关调查研究进展

（一）小头畸形
WHO（2 月19 日）：2015年11月-2016年2月13日，巴西报告小头畸形和/或中枢神经系统畸形疑似病例5280例，其中死亡108例。完成了1345例的复核，确诊为小头畸形的421例，其中41例有寨卡病毒感染证据（9.7%）。108例死亡病例中，排除11例，确诊27例，70例仍在调查中。目前尚未证实寨卡病毒病导致巴西小头畸形病例数升高，然而寨卡病毒感染与小头畸形存在时间和空间上的关联，在缺乏其他病因假设的情况下，寨卡病毒是很可疑的致畸原因，需要进一步深入研究。　　
《The Lancet Infectious Diseases》（柳叶刀）（2月17日）：巴西研究人员在2名胎儿患有小头畸形的孕妇羊水中检出寨卡病毒。 　 

（二）格林-巴利综合征

　　2015年巴西报告GBS病例1708例，比往年平均上升19%。哥伦比亚从2015年12月起报告GBS明显上升。2015年12月1日-2016年1月9日，萨尔瓦多报告GBS病例118例，其中有信息的22例中，12 例（54%）在出现GBS 前15天内有发热、皮疹等寨卡病毒病临床表现。
寨卡病毒病疫情发生时，巴西、哥伦比亚、苏里南、委内瑞拉GBS病例数升高。2013-2014年法属波利尼西亚发生寨卡病毒病流行时，也出现GBS病例数升高现象。但目前尚未证实寨卡病毒病是导致GBS发病水平上升的原因，其中一个混杂因素是美洲地区发生寨卡病毒病流行的同时还有基孔肯雅热和登革热流行。寨卡病毒病与GBS间的因果关联还需进一步调查论证。

三、国际及港澳台应对
（一）世界卫生组织

WHO（2月19日）发布保障寨卡病毒病流行地区血源安全临时指南。根据现有证据，孕妇感染寨卡病毒可能导致胎儿发生严重并发症。基于预防原则，应该针对孕妇以及其他感染寨卡病毒后可能发生严重并发症的人群采取降低输血感染风险的措施。

WHO（2月19日）发布公报，批驳了有关寨卡病毒和小头症的四大谣言。世卫组织表示，没有证据显示孕妇接种疫苗导致新生儿小头症，从未发现蚊蝇醚与小头症存在联系，没有证据显示巴西寨卡病毒疫情与小头症由转基因蚊子导致，没有证据显示这种“绝育蚊子”与小头症病例增多或其他人体异常及缺陷相关。
2月19日，WHO总干事陈冯富珍表示，寨卡病毒的人际间传播很罕见，但已有通过性接触传播的病例报告。中国在控制输入性寨卡病毒方面采取了完善而有力的措施。如果亚洲国家都能积极采取应对和防范措施，寨卡病毒就不大可能在亚洲地区蔓延。
2月19日，WHO助理总干事布鲁斯·艾尔活德表示，越来越多的证据显示，寨卡病毒与新生儿小头症间存在关联，但最终证实该关联还需4-6个月。
（二）澳门
澳门特区立法会经紧急程序将寨卡病毒列为法定传染病。澳门特区立法会17日下午以紧急程序通过修改《传染病防治法》附件的传染病表法案，将寨卡病毒列入传染病表的第二类，即可在人与人之间传播的疾病。该法律自公布翌日起生效后，寨卡病毒在澳门特区属于需强制申报的疾病。
（三）其他国家或地区应对情况
美国CDC（2月19日）更新寨卡病毒疑似感染婴幼儿护理指南。新版指南主要增加了针对母亲怀孕期间有寨卡病毒病流行地区旅行或居住史但并未出现小头畸形的婴儿常规护理。指南指出，寨卡病毒可通过母亲分娩传播给婴儿，母亲分娩前2周内有寨卡病毒流行地区旅行或居住史的婴儿出生后2周须进行相关指标的观察。
四、中国疾控中心应对工作
1. 我国成功解析输入性寨卡病毒病感染病例的病毒全基因组信息。近日中国疾控中心病毒病所专家团队与江西省疾病预防控制中心合作，克服病人血清标本病毒载量极低的困难，釆用高通量序列分析技术，成功地从我国首例寨卡病毒感染病例血清样本中直接获得了病毒全基因组序列，病毒基因全长10676个碱基，遗传进化分析显示与目前在美洲的流行株具有高度同源性。
2. 中国疾病预防控制中心召开寨卡病毒疫情应急响应工作会。会议于2月23日下午召开，王宇主任、高福和冯子健副主任以及应急中心、传染病处、免疫中心、政研中心、益管中心、信息中心、国际处、科技处、病毒病所和传染病所相关领导和专家共30人参加了会议。会议在通报研讨全球疫情概况、中心前期寨卡病毒病应对工作情况基础上，重点对实验室快速检测技术研究、媒介伊蚊监测控制、小头畸形和格林-巴利综合征基线和监测以及寨卡病毒病中长期风险评估等工作进行了研究和部署。 
五、国内其他研究进展

新华网报道我国专家直接从尿液中获得寨卡病毒全基因组序列，属全球首次。解放军军事医学科学院微生物流行病研究所与广州市第八人民医院、出入境检验检疫系统相关单位密切合作，在获得从委内瑞拉归国患者临床标本后，采用高通量测序技术，于2月21日直接从尿液中获得病毒全基因组序列，是全球首次直接从患者尿液中获得病毒全基因组。该病毒基因组全长10.8kb，系统进化分析表明，属于亚洲世系，与巴西、苏里南、波多黎各等美洲国家流行毒株同源性为99.7%；核苷酸序列比对发现20个突变位点，其中5个突变位点导致氨基酸改变。
　　
附表1  2007-2016年有寨卡病毒本地病例/传播的国家或地区

	类别
	WHO分区
	国家或地区

	报告有本地传播（36）
	非洲区
	佛得角

	
	美洲区
	阿鲁巴*、博内尔*、巴巴多斯、玻利维亚、巴西、哥伦比亚、哥斯达黎加、库拉索岛、多米尼加共和国、厄瓜多尔、萨尔瓦多、法属圭亚那、瓜德罗普、危地马拉、圭亚那、海地、洪都拉斯、牙买加、马提尼克岛、墨西哥、尼加拉瓜、巴拿马、巴拉圭、波多黎各、圣马丁、苏里南、美属维尔京群岛、委内瑞拉

	
	东南亚区
	马尔代夫、泰国

	
	西太区
	美属萨摩亚、萨摩亚、所罗门群岛、汤加、瓦努阿图

	提示有本地传播

（6）
	非洲区
	加蓬

	
	东南亚区
	印度尼西亚

	
	西太区
	柬埔寨、斐济、菲律宾、马来西亚

	既往有本地传播

（5）
	美洲区
	复活节岛

	
	西太区
	库克群岛、法属波利尼西亚、新喀里多尼亚、雅普岛

	有本地病例但无蚊媒传播（1）
	美洲区
	美国


（注：*为寨卡病毒病新增流行国家或地区）。

重点提示


2月23日浙江省卫计委通报，该省新发现两例输入性寨卡病毒感染病例。两例病例均为浙江省首例患者的同团旅游人员。


2月19日WHO通报，上周全球新增2个寨卡病毒流行地区（美洲的阿鲁巴和博内尔）。2007年以来，全球共有48个国家或地区报告寨卡病毒传播流行。


我国成功解析首例输入性寨卡病毒病感染病例的病毒全基因组信息。我国专家直接从尿液中获得寨卡病毒全基因组序列，属全球首次。


巴西研究人员在2名胎儿患有小头畸形的孕妇羊水中检出寨卡病毒。 
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